
主催：アメリエフ株式会社

「シングルセルRNA-seqの解析、本当にこれで合ってる？」

日々進化するバイオインフォマティクスの世界で、シングルセルRNA-seqは多くの研究者にとって強力なツールであ
ると同時に、複雑な課題も抱えています。データ解析のベストプラクティス、新たなツールの導入、予期せぬエラーへ
の対応など、**実務担当者ならではの「困り事」**は尽きないのではないでしょうか。
しかし、このような**「現場の声」**を他者と共有する機会は、あまり多くありません。「もしかして、わたしだけが
この課題に直面しているのだろうか？」そう思われたことはありませんか？
本セミナーは、まさにその疑問を解消し、バイオインフォマティクス実務担当者の皆様が抱える共通の課題に光を当
てることを目的としています。シングルセルRNA-seqの解析フローから、具体的な疑問点、そしてその対策まで、**
「生の声」**を共有し、明日からの業務に役立つヒントを見つけていただくためのQ&Aセッションです。

日時：2025年7月28日（月）16:30～17:00 
会場：オンライン（Zoomウェビナー）
参加費：無料
ご参加には事前登録が必要です。（登録締切：2025年7月25日正午）
ご登録は下記のURLまたは右記QRコードよりお願いいたします。
https://amelieff.jp/news/250728_qa/

講演内容

・シングルセルRNA-seq解析の一般的なワークフロー
・Q&Aセッション（事前受付分）
※お寄せいただいた全ての質問をご紹介できない場合がありますこと、あらかじめご了承ください。

山口昌雄 アメリエフ株式会社 代表取締役社長

こんな方におすすめ

・データ解析を担当されている方
・企業でバイオインフォマティクスを担当されている方
・バイオインフォマティシャンの育成を担当されている方

パネリスト紹介

露崎隼 アメリエフ株式会社 受託コンサルティングチーム
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